
 

 Modèle GENESYS 

Fiche de présentation 

GENESYS modélise les effets des systèmes de culture sur la dynamique et le flux de gènes entre 
cultures et repousses de colza (Brassica napus L.) dans le paysage. Il s'applique à la gestion de 
la co-existence entre variétés contrastées (ex. OGM vs. non-OGM, érucique vs. non-érucique). 

Mots clés : systèmes de cultures, grandes cultures, colza d'hiver 

Laboratoires de développement : INRA Dijon 

Site internet : http://www2.dijon.inra.fr/modelpic/liste_modeles.php 

Contacts : Nathalie Colbach (nathalie.colbach@dijon.inra.fr) 

GENESYS en quelques mots 

Description détaillée 
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GENESYS (colza, betterave) simule le taux de 
graines ou de pollen qui passent d’une 
parcelle à une autre, en fonction des 
paramètres de la culture : taille des 
parcelles, bordures, rotations effectuées, 
dates de floraison, gestion des cultures 
(travail du sol, dates de semis, choix des 
variétés…), etc. Il permet de configurer les 
cultures dans le temps et dans l'espace pour 
éviter les contaminations entre variétés. Le 
modèle fonctionne à l'échelle locale (groupe 
de parcelles) sur un horizon temporel allant 
jusqu'à plusieurs années. 

Les problématiques diffèrent un peu suivant 
les espèces :  

(1) Dans le cas du colza, le problème majeur 
consiste à gérer, via les pratiques agricoles, 
les repousses de colza dans les parcelles, afin 
d’assurer la coexistence, au fil des années et 
dans les paysages, de variétés à destination 
industrielle et de variétés pour l’alimentation 
(variétés sans acide érucique, ou plus 
récemment, variétés à faible teneur en acide 
linolénique, l’acide linolénique étant 
responsable d’odeurs incommodantes lorsque 
l’huile est chauffé en friture).  
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(2) Pour la betterave, il s’agit de contrôler, via 
les pratiques agricoles, la propagation de la 
betterave-adventice, une espèce indésirable 
voisine de la betterave sucrière. 
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Ê Climat : Température journalière, 
présence de pluie ou non avant premier 
travail du sol dans chaque parcelle, niveau 
d'humidité (fort, moyen, faible) au 
moment de ce travail. Latitude. 

Ê Description des pratiques agricoles : 
Assolement pendant la première année de 
la simulation Rotation culturale pour 
chaque champ Pour chaque champ et 
année: culture, variété (pour le colza 
uniquement) travail du sol (date, outil), 
date et densité de semis, herbicides (type, 
stade d'application), désherbage 
mécanique (surface binée), fauche (date), 
destruction partielle (élimination des 
lignées mâle-fertiles en production de 
semences hybrides), récolte (date, % de 
perte pour les cultures de colza). Pour 
chaque bordure de route et année: fauche 
(date), herbicide (type, stade 
d'application). 

Initialisation, paramètres ajustables, 
variables d’entrée / forçages 
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Caractéristiques techniques 
Ê Système d'exploitation : Windows 

Densité et proportions génotypiques des 
plantes cultivées, repousses et férales 
(dans les bordures) aux stades plantules, 
adultes, production de semences, stock 
semencier (+ nombreuses autres variables 
décrivant les stades du colza) pour tous les 
champs et bordures pour chaque année de 
la simulation. Seule la cinétique de 
floraison est prédite au jour le jour. 

Variables de sortie 
principales 
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Ê Environnement de la parcelle : 
Mosaïque parcellaire (coordonnées des 
sommets de toutes les parcelles et 
espaces hors-champ type bordures de 
route)  

Ê Données biologiques : Stock semencier 
initial (nombre et composition 
génétique des semences de colza/m² 
par horizon du sol) Variétés de colza 
(génotype, taux d'autogamie, potentiel 
relatif de rendement et de production 
pollinique) Tous les paramètres 
décrivant l'espèce adventice sont définis 
dans le modèle et inaccessible à 
l'utilisateur. 


